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Estudio Metodología Tipo de muestra

Multiple sclerosis núcleo único tejido nervioso

Cohorte 1 GSE144744 célula única sangre periférica

Cohorte 3 GSE144744 célula única sangre periférica
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Análisis primario

Abundancia diferencial

Estudio Método Tipos celulares (signo logFC)

Multiple sclerosis
1 -

2 oligodendrocitos (+)

Cohorte 1 GSE144744
1 -

2 -

Cohorte 3 GSE144744
1 linfocitos NK (-)

2 linfocitos NK (-)
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Análisis primario

Expresión diferencial

Astrocitos Microglía Neuronas

742 428 4903

Oligodendrocitos
Precursores de 

oligodendrocitos

286 216
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➢ Adherens junction organization

➢ Homophilic cell adhesion via plasma membrane adhesion molecules

➢ Cell-cell junction organization

➢ Cell-cell adhesion via plasma-membrane adhesion molecules
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➢ Sequestring of actin monomers
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Integración de los resultados

Estudio logFC Genes comunes

Cohorte 3 GSE144744
+ EGR1

- FAM118A, HLA-A, HLA-DRB5

Integración por estudio

➢ Regulation of leukocyte proliferation 

➢ Antigen processing and presentation

➢ Cytokine production involved in immune response
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Integración de los resultados

Integración por tipo celular

logFC Genes comunes Genes comunes asociados Funciones biológicas

+ 138 47 14

- 207 56 0



Análisis primarioRevisión sistemática

INTRODUCCIÓN OBJETIVOS
MATERIALES Y 

MÉTODOS
RESULTADOS CONCLUSIONES

Integración de los resultados

Integración por tipo celular

logFC Genes comunes Genes comunes asociados Funciones biológicas

+ 44 21 5

- 36 8 0
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1. El resultado de la revisión sistemática ha puesto de manifiesto la necesidad de incluir suficiente

tamaño muestral para poder analizar la perspectiva de sexo en los estudios biomédicos.

2. En base a la bibliografía revisada, este es el primer trabajo que evalúa las diferencias de sexo en

la enfermedad de esclerosis múltiple utilizando datos de secuenciación de ARN de células y

núcleos individuales con un enfoque integrativo.

3. Se ha identificado un mayor número de oligodendrocitos (en el sistema nervioso) y un menor

número de linfocitos NK (en sangre periférica) en mujeres enfermas respecto a hombres

afectados.

4. Todos los tipos celulares evaluados presentan patrones de expresión diferencial en función del

sexo del individuo que sufre la enfermedad.
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5. En los tipos celulares de sistema nervioso, las mujeres presentan sobrerrepresentadas funciones

involucradas en la adhesión celular. Por su parte, un proceso biológico relacionado con la

actina se encuentra enriquecido en hombres. Asimismo, los hombres disponen de genes

diferencialmente expresados descritos previamente en la bibliografía, como LINGO1.

6. Los linfocitos T CD4+ de las mujeres presentan sobrerrepresentadas funciones implicadas en el

procesamiento de moléculas de ARNm, mientras que los linfocitos T CD8+ en procesos

biológicos relacionados con la respuesta a estrés. No se han encontrado funciones significativas

para estos tipos celulares en hombres, pero al evaluar el conjunto de células inmunitarias se ha

identificado el proceso de presentación de antígenos (en base a los genes HLA-A, HLA-DRB5).
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