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Introducción

● Cambios tecnológicos y  demanda de 
herramientas estadísticas

● Nuevo paradigma en Genómica: del gen al 
genoma

- Gran volumen de datos
- Nuevos métodos de análisis
- Necesidad de formación estadística específica



Objetivos

● Búsqueda de recursos que faciliten el 
acceso y comprensión de la Estadística

● Desarrollo de una herramienta web para 
el análisis de datos genómicos
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Estructura computacional
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http://bioinfo.cipf.es/courses

50 workshops y cursos (2004-2012)
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Análisis de networks
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Resultados           Indicadores de uso

● 1800 visitantes por mes
● 200 experimentos analizados por día
● 5000 usuarios registrados
● 70000 usuarios anónimos

http://bioinfo.cipf.es/webstats/babelomics/awstats
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Grado de Biotecnología
 

Resultados       Docencia universitaria

   Cursos Doctorado Bioinformática
 

Grado de Biotecnología, Biología y 
Matemáticas
 

Máster de Medicina Translacional
 



Conclusiones

● El uso de herramientas web constituye un 
recurso eficiente en docencia en 
Estadística

● Permite el desarrollo de competencias 
para mejorar  el acceso al mercado laboral
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