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Objetivo

Los avances tecnoldégicos han motivado la demanda de nuevos recursos estadisticos y bioinformaticos en el area de la Gendmica.
Nuestro objetivo ha sido el desarrollo de una herramienta web que facilite el acceso y comprension de la Estadistica en el analisis
de datos gendmicos: Babelomics (www.babelomics.org) [1]
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A. Diseno y desarrollo de la herramienta web V' \{ -

Se incluyeron varios elementos: =

* Creacidon de un equipo técnico e investigador multidisplinar.

* Infraestructura computacional para almacenamiento, gestiény
analisis de datos. > |
* |ncorporacion de tutorial detallado, modulo de ayuda vy |
asistencia online.

* Formacion del uso de la herramienta a través de work-shops v) E&yé“xg
nacionales e internacionales. >

A. Diseno e implementacion de Babelomics.

B. ¢cComo funciona Babelomics?

°* Tras la carga de los datos, se preprocesan y exploran los datos.

* Existen diferentes estrategias de analisis: clasificacion
supervisada (predictores), clasificacidén no supervisada (clustering)

y evaluacion de la expresion diferencial (comparacion de grupos - (~epresion |,
. T e . . . g O6 renrocesamiento diferencial

experimentales, analisis de correlacion, supervivencia y series [ i ][P p ‘] _Clustering || Funcional

temporales). . - )

* El analisis estadistico se completa con el uso de herramientas
de interpretacion bioldgica de los resultados.

Regulatory Gene Ontology

elements Biological Process KEGG Bases de datos
mif MA, CisRed Molecular Function pathways bio If]'g icos

Transcription Factor Cellular Component
Binding Sites

C. Docencia universitaria con

Babelomics

* Se incorpord el uso de Babelomics en la
programaciéon de varias asignaturas
estadisticas de grados y masters
universitarios.

» Esta aportacion practica facilitd la ;
comprension del métodos estadisticos en
sus diferentes fases: el analisis descriptivo
inicial, la exploracion de los datos, el
analisis inferencial y la interpretacion de
resultados [2].

B. Fases en el analisis estadistico de datos de expresion génica.

correlation distance (normalized data)
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C. Resultados graficos obtenidos en las diferentes fases del analisis estadistico

Conclusiones

* Babelomics es una herramienta que ha potenciado la formacién estadistica en profesionales del area de la Gendmica.

* Ademas Babelomics ha aproximado las tareas del mundo profesional al mundo académico, permitiendo el desarrollo de

competencias especificas en el uso de aplicaciones web de analisis estadistico que mejoran el acceso al mercado laboral
de los estudiantes universitarios.
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